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RESUMO

Pseudomonas aeruginosa é um patégeno oportunista, causando infeccdes
principalmente em pacientes imunocomprometidos. Cerca de 5 a 10% dos
pacientes internados em hospitais podem contrair infeccdes causadas por
P.aeruginosa. E uma das bactérias que mais possuem capacidade de
adquirir e doar resisténcia naturalmente, atualmente classificada pela
OMS como uma das bactérias de risco critico das bactérias mais perigosas
para a saude publica. Essa classificacdo dé-se principalmente por ela
apresentar diversos mecanismos de resisténcia como integros, cassetes
génicos, beta-lactamases, sistemas de efluxo entre outros, dentre esses
mecanismos podemos destacar os sistemas por serem capazes de expelir
diversas classes de antibiéticos. J& foram descritos mais 13 sistemas de
efluxo em pseudomonas entre eles podemos destacar o sistema de efluxo
MexAB-OprM por sua ampla capacidade de reconhecimento de
antibiéticos, € uma proteina transmebrana, constituida por trés partes:
MexA é uma proteina localizada no espaco periplasmatico, constituida por
442AA, sua funcao é fazer a ligacao entre os dois pontos de fusdo, entre
MexB e OprM, MexB é uma proteina de canal interna constituida por
1046AA, sua principal funcdo é exercer o papel de bomba, OprM é uma
proteina de membrana externa constituida por 455AA, sao canais
constituidos de 4gua em seu interior, necessario para a difusdo passiva de
solutos hidrofilicos através da membrana externa, a bomba MexAB-OprM,
estd codificada em um operon de mesmo nome, é regulada por trés genes
o MexR, NALD e o NalC. Na regulacao por MexR, a proteina se liga a um
homodimero entre a regido intergénica de mexR e regula negativamente
a expressdo do opéron MexAB-OprM. Foram selecionados 4.743 genes do
Centro Nacional de Informacdo Biotecnoldgica (NCBI), sendo 684 genes de
MexA, 736 MexB, 2334 OprM, e 294 MexR estes foram analisados no
Clustal Omega. Foram identificados 661 mutacdes, sendo 136 tipos
diferentes, onde 17 foram encontradas em MexA , 45 em mexB, 35 em
OprM e 39 de MexR. A taxa mutacao para o sistema de efluxo MexAB-
OprM é <0,1%, os genes MexA tiveram 12% (59/684), MexB 33%
(115/551), MexR 26% (286/287), OprM 29% (120/544) de mutacles, a
investigacdo de mutacdes em sistema de efluxo é de suma importancia
para a sua melhor compreensao e contribuem significativamente para
estudos clinicos de resisténcia a antibidtico.
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